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摘要  依据牛的4种乳蛋白(α-乳清蛋白、β-乳球蛋白、β-和κ-酪蛋白)基因已知序列设计引物,用PCR的方法扩增

并克隆测定了牦牛α-乳清蛋白全序列(2999bp),水牛的α-乳清蛋白基因全序列(2784bp),东北马鹿的α-乳清蛋白基

因部分序列(1582bp),β-酪蛋白基因的5'侧翼序列(987bp)和第4-第9外显子区序列(1090bp)、β-乳球蛋白5'侧翼序

列(2167bp),3'端侧翼序列(1096bp)、κ-酪蛋白第4外显子序列(780bp)。依据κ-酪蛋白第4外显子363bp的片段构建
了1个包含20个物种(或亚种)的反刍动物种系发生树,该种系发生树中牛科动物具有典型的单源发生关系。据此种
系发生树对牦牛及麋鹿的分类与起源进行初步探讨。依据其他几种奶蛋白基因不同区段所构建的种系发生树表明,
这些区段至少适于亚科间种系发生分析。  
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