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摘要  利用ApaⅠ、AvaⅠ、BamHⅠ、BclⅠ、BglⅠ、BglⅡ、DraⅠ、EcoRⅠ、E coRⅤ、HindⅢ、KpnⅠ、Pvu
Ⅱ、SacⅠ、SalⅠ、ScaⅠ、SmaⅠ、XbaⅠ和XhoⅠ18种限制性内切酶的mtDNA限制性片段长度多态(RFLP)分析,对
我国双峰驼3个类群的遗传多样性及其亲缘关系进行了研究。结果表明,在双峰驼mtDNA中未发现长度变异和个体内

异质现象;从3个类群的87个个体中,共检出了35种限制性态型,12种mtDNA单倍型,家驼群内核苷酸歧异度(π)为
0.227%,这表明我国的家驼在mtDNA水平存在较丰富的遗传多样性; 单倍型分布的差异显著性检验及单倍型的共享
度分析表明,mtDNA在这3个类群之间没有明显的遗传分化,其较丰富的遗传变异主要来自群体内的差异,与类群间的
遗传分化关系不大;通过mtDNA单倍型间聚类分析,可将家驼整个群体划分为A、B两大类,A型分布频率为94.26%,B型
为5.74%,且其分化程度较高,遗传距离(P)为0.0464。 
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