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3号染色体短臂末端两个大片段基因组区域的基因分布与GC含量分析 
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摘要   运用鸟枪法测序技术，得到了位于3p25.1和3p26.1区域、大小分别为328 kb和753 kb的2个基因组片段，
分析各片段的GC含量及重复顺序的分布特征，并研究不同区域内的基因分布密度。结果表明，位于3p25.1区域的
328 kb片段具有较高的GC含量，在此区域内蛋白编码基因分布密度较高，而位于3p26.1区域的753 kb片段平均GC
含量较低，并且是基因贫乏区域。同时发现：GC-rich的SINE类重复顺序在GC含量较高的区域有较高的覆盖率，相
反AT-rich的LINE类重复顺序在GC较低的区域分布较多，基因分布与基因组这一关系的形成是基因与基因组长期共
进化的结果。 
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