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水稻中一个新的MYC基因的克隆及其分析 
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摘要  在水稻基因组序列中发现类似MYC序列的同源序列，并设计引物成功克隆了一个水稻OsMYC基因，并对其进
行了分子结构分析。OsMYC基因具有典型的DNA结合结构域： 碱性区域/螺旋-环-螺旋（bHLH）基序，与其他MYC类
似基因的蛋白序列比对结果表明，OsMYC基因与AtMYC2、MYC7E和PG1等氨基酸序列一致性分别是78%、48%、46%，
而在bHLH区的一致性分别为95%、84%、77%，N端保守区的一致性分别为81%、54%、52%；位于bHLH区域内的核定位
信号区则完全一致；系统进化树分析结果表明，该基因与AtMYC2、MYC7E和PG1等位于同一亚类。此外，该基因主
要在营养器官中表达，茎秆中表达最强，根和叶片中较弱，并且能被外源ABA或Fe3+所诱导，这与AtMYC2、MYC7E
基因的表达模式基本相同。该基因是水稻MYC转录因子家族的一个新成员。  
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