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小麦幼苗期水分胁迫所诱导基因表达谱的初步分析 
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摘要   利用抑制差减杂交（suppression subtractive hybridization, SSH）和高密度点阵膜技术研究小麦2叶
幼苗期水分胁迫诱导表达基因。通过筛选具有1 530个克隆的SSH文库，获得阳性克隆181个。序列同源性比较和功
能查询结果发现，83.2%的水分胁迫诱导表达基因分别与不同逆境胁迫条件下表达的基因具有较高的同源性，这些
基因在生物体内的功能都是直接或间接对细胞遭受逆境胁迫起保护作用。其中17个EST未找到同源性较高的匹配序
列，已经在GenBank注册。用反向Northern、RT-PCR和Northern进一步检验所获得的功能已知EST，初步建立了小
麦幼苗期水分胁迫诱导的基因表达谱。 
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