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摘要  建立简便、实用的DYF155S1基因座基因分型的银染和荧光标记半自动分析方法，对中国汉族155个无关男
性个体血样本DNA进行分型，两种方法分型结果一致。155人共检出66种等位基因，有38个等位基因仅出现1次。根
据图谱中第一条DNA片段及DNA条带数从小至大命名，频率最高的为18和22号等位基因，其第一条DNA片段大小为
180bp，DNA条带数为连续的16和17个，频率均为0.065。这一位点的基因多样性（h）为0.9789。155人中有25人表
现为连续DNA谱带中有1个或2个DNA条带的丢失( null repeat)，序列分析证明丢失的DNA条带位置对应于3型核心
序列。结果表明本文建立的分析方法能很好地揭示DYF155S1位点5’端多态性，是目前仅作1次PCR能获得个体Y染
色体多态信息较高的技术。用本方法建立的中国汉族人群DYF155S1基因座等位基因频率资料，为群体遗传学研究
及法医学应用提供了基础资料。 
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