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摘要   世居云南的少数民族中，壮、傣、水、布依、布朗、德昂、佤、彝、白、怒、哈尼、傈僳、拉祜、纳
西、景颇、阿昌、基诺和独龙18个民族是由“羌”、“濮”、“越”3大部落群体演化而来，是云南的土著居民。
利用PCR-RFLP方法对这18个土著民族进行Y染色体上13个双等位基因位点进行基因分型。结果显示，不同历史族源
的民族群体在Y染色体双等位基因单倍型分布上具有一定的差异：在百越后裔民族群体中以单倍型H11、H12为主要
分布；在氐羌后裔民族中以单倍型H5、H6和H8为主要分布；在百濮后裔民族群体中主要单倍型分布为H6、H8和
H11。进一步主成分分析表明，百越后裔民族群体和氐羌后裔民族在主成分图上聚为两组, 提示父系基因库有不同
的来源,和历史记载相印证。 
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