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rDNA-ITS序列鉴定深部真菌菌种的研究进展

仇萌, 邹先彪

解放军总医院第一附属医院皮肤科, 北京, 100048

摘要： 目前深部真菌病的发生率呈逐渐上升趋势,有关深部真菌菌种的鉴定成为研究热点。由于传统的菌种鉴定方法存在费时及易受实

验条件影响等不足,核糖体rDNA-ITS序列分析法已越来越广泛的应用于真菌属内不同种间的系统发育研究中。本文综述了核糖体rDNA-
ITS鉴定深部真菌菌种的研究进展,展望了其应用前景。
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