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摘要   为阐明中国耐多药结核分枝杆菌临床分离株rpoB基因的突变特征，对86株结核分枝杆菌临床分离株rpoB
基因两个区域，包括81 个碱基利福平抗药性决定区(rifampin resistance determining region，RRDR)和V176F
区进行序列测定。其中72株耐多药分离株中的65株rpoB基因的RRDR区存在22种不同类型突变、21种点突变和一个
插入突变。最常见的突变 
部位分别位于密码子531（41%）、526（40%）和 516（4%），10%耐药分离株未检测到突变。鉴定了RRDR内6个新
的等位基因，以及RRDR外部区域5个新的突变。所有分离菌株V176均无突变。研究中国耐多药结核分枝杆菌rpoB基
因突变特点将有助于开发耐多药结核病快速诊断方法和探讨利福平耐药的分子机理。 
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