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姓名  刘君 性别  男

专家类别  N/A 职称  研究员

学历  博士研究生 电话  N/A

传真  N/A 电子邮件  liu_jun@tib.cas.cn

地址  天津空港经济区西七道32号 邮编  300308

简历

1994.9-1998.6, 南开大学, 微生物学专业, 学士学位 　　

1999.9-2002.6, 南开大学, 生物化学和分子生物学专业，硕士学位

2002.9-2006.1, 中国科学院微生物研究所, 微生物学专业，博士学位

2006.3-2010.6，美国西奈山医学院，博士后

2010.7-2013.12, 美国西奈山医学院, 研究助理教授

2014.2-目前，中国科学院天津工业生物技术研究所，研究员

研究方向：
  

研究组定位于重要工业微生物的应用基础研究,围绕微生物生理和代谢工程开展以下研究:

1、系统解析重要工业微生物对环境胁迫的生理机制，在此基础上构建具有抗逆性能的工业菌种。

2、阐明重要工业微生物合成特定代谢产物的分子基础和调控机制，并利用代谢工程和系统生物学等技术实

现工业菌种的遗传改造。
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承担科研项目情况：
  

研究组承担国家合成生物学重点专项2项,中科院重点部署项目1项, 国家自然科学基金面上项目1项,青年基

金3项,天津市自然科学基金2项。
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