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华南理工等

首证RNA编辑对蚂蚁等级分化具关键作用

  文章来源：中国科学报 李洁尉 周玉 樊丽 高惠君 发布时间：2014-10-30 【字号： 小  中  大 】 

  庞大的蚁群蚁后、工蚁等有着明确的社会分工、严格的等级分化，是什么让看似低等的小昆虫有着如此社会化

的属性呢？近期，华南理工大学—深圳华大基因研究院和丹麦哥本哈根大学等单位合作解开了这一谜题，相关研究

在《自然—通讯》上发表。 

  作为一种真社会性昆虫，切叶蚁具有明确的劳动分工，其行为模式可以说已经进入了“农业社会”。有研究认

为，动物的等级分化主要通过基因差异表达，DNA甲基化以及组蛋白修饰等分子机制决定，然而对于基因转录后调控

机制的影响却知之甚少。 

  研究人员利用链特异性RNA-seq以及DNA重测序技术，结合自主研发流程对切叶蚁不同等级的处蚁后和大、小工

蚁进行了全面、准确的检测，平均获得了11000个编辑位点，实验验证其准确度高达99%。 

  研究者发现在切叶蚁中能发生RNA编辑的基因主要与神经信号传导、节律调节等功能相关，这暗示着RNA编辑作

为一种转录后修饰，精细地调控着切叶蚁脑部的基因表达，从而实现等级间的行为差异。 

  通过和其他蚂蚁的比较分析表明，切叶蚁8%~23%的编辑位点在蚂蚁中是保守存在的，这些编辑位点可能和蚂蚁

真社会性的进化相关联。此外，有关研究人员还发现不同样品的全基因组RNA编辑模式和等级状态明显相关，首次证

明了RNA编辑对于蚂蚁行为的等级分化具有关键的调控作用。 
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