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ZRURKESENIPRAFEL, SEERSENNESEUCRENEEN _EUHEFTTREHERBRRN. BT
BAXECEENHEFA. NEHAREHRFHR, FEFRBRRMITFSZHGEBNEE (PNAS 2016 REMIHE) . ERITFE
THAET, zEAZEBREZEENRERIFSFBERERIRE=ZTHHIR. PRIREENDARESEHARR. Mgl
SERENDER T, MRRIWAKZHREEHE. FERIAZERIERAHARFARIERRRNEIRZREER S HAAIE
REWX, NEBTHEXRERAANARNSR, NEENNHFRSERERENTERRBECERETTRANOHR.

HFEETRARERCHE EIREH TR ZZNEERANESEY, REAHBERIN1005%2E, BHENEEER
BEMEEHRHERTGHRREMRE (Ma et al.2014.Curr Mol Med) , MIX—XBEN_FARERBTLHIEXRSE, XETT
MaxXERANNFR. BENTERABLFSIANEXRHEE (Xu et al. 2015.Nat Genet; Xu et al. 2019.Nat Commun; Yang
et al. 2016. BMC Biol.; Chen et al. 2019.Sci Adv) . BEIAS/EBEF AKIEK=NEF. BionanoXtFEZf IR BRESRE
RMFEHRARXILLE (goldfish, Carassius auratus red var.) EEAHITNLAR, REOFXREANREBESEHRR, THE
MAEREYE TR RNEE. BEERAE, ANETFETR. TR, REETRARDHNEANEERANEERBR
IENARZRABMEEIE, ERBRINNAHE N TEERENSENRXEFERKIFRHT T EMALIS .

BEEZETHRERNSEURECHE, RAMlE, BaNeLEHFEERERT13.8~15.1B0FN—RERIRZENLE
%, WRERAFNSHR,. SHIELKBEIEIERETIDNAREWILLROITERERE, AMl5RIRSEREMMTUEERSES
EIMAECERAZWPERAE: 1) AHNRXLENFGRFFENTERAYREEZHNAMRIEIIRIEEZRINEUER R,
MATERBEERD —BUHEF—ELHRXEBRIENTREINEESK, 2) EARINTERANRRER SR FERIE,
BiBRE, MHEREZENERRASHENERAERENSHODGR, 3) RIREEENNREASONAREHXNEZHEREX,
ERENAHATERRERDFERNERRASHEFNRANENREN, XBTIEFEESFNARENSIRERREETAIZER
B, UEERRARESZEEDITRECREBRESSFE. ESEBHMZENTEAHES, ETNEXEFEMSRELRE,
ST ERBNRENSHEN. XAMRRIESEERSHEIMNER B EWMINERME T HaOEE.

1Z T {ELL“From asymmetrical to balanced genomic diversification during rediploidization: subgenomic evolution in
allotetraploid fish” 9RA & FEHIT)Science Advances (https://advances.sciencemag.org/content/6/22/eaaz7677) ,
ZEAFNTHRE, BrE%RE, PREIRERERRAOEIEIGER, BrTeXZNEHE L, cEXFNELTEK
ESAHRE—EE, KIFRrt, EEBHRA. XPERLT. FEEKE. ERRIFRBEIZALRBRIEE.

ZMREATEREAMZEEE. sEERNERAT. RUBARRIFREZREMSAS. HREERNREXRTINRA. 5
“RERBRGEMFEERMAR. FEMNER ABIN—AMSIHADTE. BLEIMASFF T, PEFLERNEES
BYSZFF.
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E1: IHEFNARRRENER. HEURETHEXSECEXHLEERE. (AAHERARRTRE, (B) AHNSEGHTT
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