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  本刊中 包含“系统发育；蝗科；

16S rDNA；12S rDNA”的 相关文
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摘要  迄今，蝗科内各分类阶元之间的系统发生关系大部分是未知的。本文用12S rDNA和16S rDNA两个基因

的联合序列(795 bp)数据，以锥头蝗科的锥头蝗为外群，重建了分子系统树。研究结果表明，在12S rDNA与
16S rDNA组成的联合数据中，转换的替代速率明显比颠换的替代速率高得多，核酸的替代已经发生了饱和。分
子系统树表明：斑翅蝗亚科是一单系群，该亚科是一个合法的亚科，但斑腿蝗亚科和蝗亚科都不是单系群；斑翅
蝗亚科在蝗科内是一个相对原始的类群，而稻蝗亚科比斑翅蝗亚科相对进化，比蝗科的其他亚科的种类相对原
始。 
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