
首页 组织机构 信息公开 科技政策 政务服务 党建工作 公众参与 专题专栏

当前位置： 科技部门户 > 科技动态

科学家从父系遗传角度揭示家猪的演化历史

日期： 2021年11月02日　14:36       来源：科技部生物中心 【字号：大 中 小】 

　　猪是人类获取动物蛋白的主要来源之一，同时也是重要的医学研究模型。鉴于猪在农业经济和科学研究中的重要性，家猪的起源驯

化研究一直是国际研究的热点。近期，江西农业大学与加州大学伯克利分校等单位的一项联合研究发现，人类介导的渗入和选择塑造了

现代家猪Y染色体的多样性，并从父系遗传角度揭示了猪的演化历史。研究成果发表在《Molecular Biology and Evolution》期刊，标

题为“Human-mediated admixture and selection shape the diversity on the modern swine (Sus scrofa) Y chromosomes”。

　　研究人员通过基因组测序并结合以往的测序数据，获取了一个包括27个品种205头家猪个体的高质量数据集。从103头公猪的Y染色

体上鉴定出42288个可靠的单核苷酸多态位点（SNPs），其中96.1%是新检测到的，为从Y染色体遗传的角度阐明猪的进化史提供了数

据基础。进一步研究发现近200年来家猪从欧洲到亚洲的三次基因渗透事件的群体遗传学证据，且与历史记载相一致。同时，研究人员

发现，与常染色体相比，欧洲血统的Y染色体在部分中国猪种中普遍过量富集，这一结果不能仅用性别偏倚迁移和遗传漂变来解释。基

于研究团队花费12年时间构建的嵌合家系群体，研究人员发现欧洲Y单倍型与瘦肉生产有关，因此假设：人工选择造成了欧洲Y染色体

在中国猪群中的频率增加。此外，研究人员还发现了苏门答腊野猪和中国猪之间Y染色体基因交流的证据。

　　总之，这项研究从父系遗传的角度完善了猪的群体演化历史，对现代家猪Y染色体的多样性研究具有重要意义。

　　论文链接：

　　https://academic.oup.com/mbe/advance-article/doi/10.1093/molbev/msab230/6337983?searchresult=1

　　注：此研究成果摘自《Molecular Biology and Evolution》期刊原文章，文章内容不代表本网站观点和立场，仅供参考。
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