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题目： 不同致害性褐飞虱种群的DNA多态性研究 

作者： 关秀杰1， 傅 强1*， 王桂荣2， 赖凤香1， 张志涛1* 

摘要： 采用RAPD-PCR方法，对分别在水稻品种TN1、Mudgo和ASD7上纯化82代的3个

不同致害性褐飞虱种群的基因组DNA多态性进行了分析。从205个RAPD引物中

筛选出了具种群特异性的引物10个，结果表明： 尽管未达到统计意义上的

显著差异，雌、雄两性试虫种群间的遗传多样性一般高于种群内，种群内的

多样性则以未经抗性品种筛选的TN1种群最高。用相似性系数进行类平均距

离法聚类，能将同一致害性种群的各个个体与其他致害种群分开，雌、雄虫

均无一例外，表明不同致害性种群间存在明显的遗传分化；同时雌、雄两性

试虫分别归为2组，提示褐飞虱致害性遗传可能与性染色体连锁。不同致害

性种群存在特有条带，有可能用于进一步建立褐飞虱个体致害性检测的分子

标记。  
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