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题目： 演化基因体学初介 
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摘要： 近来，人类以及不同模式生物体全基因测序取得的进展，为生物学研究提供了一个全新的视角。基于演化起源对直向性同源基因和旁向性同源基因序列的比较，可以更好地了

解不同基因的生理作用。基因体学研究中的一个重要的方面，是了解全部基因的相互关系，进而最终可以了解基因的功能。本文提供了几个多肽配体及受体的比较基因体分析

的范例。对于这个新生领域，本文建议中文名字为“演化基因体学”，以强调演化过程的非“进步”的特性及对不同生物体中所有基因的全面性分析[动物学报 50(5):856-

858，2004]。  
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