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题目： 褐飞虱不同致害性种群体内共生菌18S rDNA部分序列比较 

作者： 张珏锋, 吕仲贤， 陈法军， 陈建明， 郑许松， 徐红星， 陈列忠， 俞晓

平 

摘要： 分离纯化了褐飞虱3种不同致害性种群体内类酵母共生菌 (yeast-like 
symbionts, YLS)，并对其18S rDNA基因序列进行了比较。结果表明，褐飞
虱3种不同致害性种群体内类酵母共生菌18S rDNA均扩增出600 bp左右的片
断。依据获得的18S rDNA特异性序列，结合已知真菌的18S rDNA部分序列，
构建了不同宿主的YLS分子系统树。结果显示， 褐飞虱3种不同致害性种群
体内的YLS同属子囊菌亚门（Ascomycotina）的核菌纲（Pyrenomycetes），
并与此纲中的 Hypomyces chrysospermus 亲缘关系相对最近。 
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