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摘要  根据MADS-box 基因保守区结构, 设计简并引物, 从板栗(Castanea mollissima) 中分离出花特异表达

基因的cDNA 片段。并通过5’RACE 方法获得了全长cDNA, 命名为CmMADS3。该片段全长1016 bp , 包含

一个729 bp 的开放阅读框, 推导的氨基酸序列(243 个氨基酸) 与拟南芥的SEP1、SEP2 和SEP3 3 类
MADSbox蛋白有很高的序列相似性。系统进化分析同样将CmMADS3 基因归入MADS-box 基因家族的AGL2 
组。RT-PCR 分析显示, 该基因在板栗的花和幼果中表达丰度高, 在茎中有微弱的表达, 在叶中不表达, 研究结果

表明CmMADS3 基因是板栗花器官发育中具有E 功能的功能基因。 
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