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题目： 分子进化研究中系统发生树的重建 

作者： 常青  周开亚 

南京师范大学生物多样性与分子进化研究室，南京 

摘要： 在现代分子进化研究中，根据现有生物基因或物种多样性来重建生物的进化
史是一个非常重要的问题。一个可靠的系统发生的推断，将揭示出有关生物
进化过程的顺序，有助于我们了解生物进化的历史和进化机制。本文简要介
绍了系统发生树推断的几个重要问题：建树方法、数据转换、树的可靠性及
目前使用较多的几种分析软件。 
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