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题目： 中华水韭遗传多样性的RAPD分析 

作者： 陈进明 王晶苑 刘 星 张彦文 王青锋* 

武汉大学生命科学学院植物系统学与进化生物学研究室,武汉  430072

摘要： 采用RAPD方法对珍稀濒危植物中华水韭(Isoetes sinensis)4个自然居群的48个样品进行了

DNA多态性分析。从60个随机引物中筛选出14个有效引物，共产生124条DNA片段，其

中72条为多态性条带，总的多态位点百分率（PPB）为58.06%。各居群间多态位点百

分率差异显著(0.81%－12.90%)。AMOVA分析结果表明，4个居群间基因分化系数 Φ

st=0.5894，即遗传变异中有相当一部分来源于群体间（58.94%）。日益缩小的种群规

模而导致的居群内近交和遗传漂变的发生以及居群间有限的基因交流可能是中华水韭

目前遗传结构的主要成因。鉴于目前中华水韭居群内个体数偏少、遗传多样性较低的

现状，建议对其进行就地保护并保护尽可能多的生境，对不同自然居群内的个体进行

植株相互移栽和育苗移栽，以提高不同居群间的基因交流，尽可能地保护中华水韭的

遗传多样性。  
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