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题目： 云南干热河谷地区余甘子居群的遗传多样性研究 

作者： 李巧明1* 赵建立1,2 

1 中国科学院西双版纳热带植物园植物系统与保护生物学实验室, 昆
明 650223  
2 中国科学院研究生院, 北京 100049

摘要： 余甘子(Phyllanthus emblica)是我国西南干热河谷地带的优势植物, 也是一种重要的药用

经济植物, 对其遗传多样性进行研究对生态环境的建设和恢复有着重要意义。作者采用

ISSR分子标记技术对分布于云南干热河谷地区的4个余甘子居群的遗传多样性水平进行

了检测。12条引物共扩增出135条清晰、重复性好的DNA条带, 其中多态性条带为115条, 

多态位点百分率(PPB)为85.19%。居群间的遗传分化系数(GST)为0.1222, 基因流(Nm)为

1.7958。结果表明余甘子居群具有较高的遗传多样性水平, 而居群间存在较低的遗传分

化, 这可能主要是由其繁育特性造成的。Mantel 检测表明地理距离和Nei’s遗传距离间无

相关性(r = 0.19798, P = 0.6513 > 0.05)。当我们进行干热河谷地区生态恢复时，以上结

果对于确定余甘子的取样策略具有指导意义。  
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通讯作者：李巧明 (E-mail:lqm@xtbg.ac.cn).
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