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题目： 植物遗传多样性和系统学研究中的等位酶分析* 

作者： 王中仁 

中国科学院植物研究所系统与进化植物学开放实验室，北京

摘要：  本文对“等位酶”的概念、等位酶分析方法在植物遗传多样性和系统学研

究中应用的范围（包括种上和种下）进行了介绍和讨论，并对其优点和缺点

进行了评论。认为等位酶分析是研究生物遗传多样性的重要方法，并为系统

学和进化研究进入分子水平开辟了广阔而实用的前景，但使用分子资料并不

意味着可以抛弃形态、细胞等其他方面的资料，它们的关系是互相补充，而

决不是互相代替。  
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