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题目： 中国东亚飞蝗四个地理种群遗传结构的比较研究 

作者： 李春选1,2，马恩波1*， 郑先云1，郭亚平1 

摘要： 利用水平切片淀粉凝胶电泳技术，分析了不同蝗区东亚飞蝗四个地理种群的

遗传结构。在检测的20个酶基因座位中，四个种群均表现出一定的遗传多态

性， 多态位点的百分率普遍偏高 (P=70%～80%),但由于杂合子数目较少而

使每个位点的平均杂合度观察值偏低(Ho=0.023～0.032)。对每个基因座位

的各基因型进行χ2检验， 除 Adk-1、Gdh-1、G3pd-1和Pgm-1在部分种群符

合Hardy-Weinberg平衡外，其余绝大多数基因座位的基因型频率显著偏离

Hardy-Weinberg平衡。从F统计量看，四个种群之间的遗传分化较低

(Fst=0.0606 )。它表明： 东亚飞蝗较强的长距离迁飞行为增加了种群之间

的基因交流， 降低了种群之间的遗传分化。根据Nei的遗传一致度（I）和

Roger的遗传距离（D）进行分析， 在山西临猗与山西永济(I=0.964, 

D=0.175)、河南中牟与江苏沛县种群(I=0.957, D=0.160)之间，呈现出较高

的遗传一致度和较小的遗传距离。结果表明： 迁飞性蝗虫东亚飞蝗种群之

间的遗传分化与地理距离呈正相关。  
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