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水稻低温发芽力QTL定位和遗传分析 

侯名语1 ,王春明1 ,江玲1,万建民1,① 安井秀2,吉村醇2

1.1 

南京农业大学作物遗传与种质创新国家重点实验室2 

江苏省植物基因工程研究中心3 

南京 210095 2.4 

日本九州大学农学部 福冈812-85815 

收稿日期   修回日期   网络版发布日期     接受日期    

摘要  以Kinmaze(粳稻)/DV85（籼稻）的重组自交系F10世代群体检测了影响水稻低温发芽力性状的数量性状基
因座（QTL）。通过测定不同时期的低温发芽率，确定了15℃低温、第10 d为检测低温发芽率的最适处理温度和时
间，该条件下能够充分检测到品种的差异和分离群体的变异。通过设置对照，证明所检测的低温发芽率不受休眠
及二次休眠的影响。15℃低温、第10d时，Kinmaze的发芽率达35%，DV85的发芽率只有7%，两亲本之间存在明显差
异，该群体81个家系的低温发芽率变幅在0%～99%之间。QTL分析结果检测到5个与低温发芽力相关的基因座，分别
位于第2、6、7、11和12染色体上。位于第2、6和11染色体上的qLTG-2、 qLTG-6和qLTG-11贡献率分别为27.1%、
17.1%和15.0%，对低温发芽力性状的增效基因来自DV85；位于第7、12染色体上qLTG-7和qLTG-12的贡献率分别为
22.9%和8.8%，增效基因来自Kinmaze。其中，qLTG-6和 qLTG-11在染色体上的位置与已报道的有关低温发芽力QTL
位置相似， 而qLTG-2、qLTG-7和qLTG-12为新检测的低温发芽力基因座。上位性分析结果显示，第3与第5染色体
上存在影响低温发芽力的互作位点，其互作可以提高低温发芽力，而第7染色体上的两位点之间的互作降低了低温
发芽力。 
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