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光温敏雄性不育水稻不育临界温度性状的遗传分析  
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摘要  光温敏不育系不育临界温度性状的稳定非常困难，其根本原因在于对这一性状的遗传模式缺乏了解。从粳
型光敏不育系N5088S中分离出仅存在临界温度差异的变种H5088S。以两者为亲本，构建了包括正反交、回交及F2
分离群体在内的7世代群体。将每粒谷苗一分为四而形成基因型构成相同的4套材料，每套材料接受一种温度处
理，以花粉育性为指标采用IECM算法进行遗传分析。结果表明，4种处理后育性的变化趋势虽然相似，但是并不遵
循同一分布；在用来进行临界温度鉴定的23.5℃的处理中，育性分布适合模型E，说明有两对主基因、多基因及两
者之间的互作效应控制着低临界温度的遗传。 
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