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摘要  采用水平淀粉凝胶电泳技术,分析了我国河北平山、辽宁葫芦岛两个蝗区东亚飞蝗自然种群的遗传结构。
在酶谱分析的19个位点中， 多数位点的等位基因数目较少，而位点Aat-1、Pgi和Mdh-2的等位基因数目相对较

多。由于杂合子数目较少而使每个基因位点的平均杂合度降低(Ho=0.024和0.028)。对每个位点的各基因型进行χ2
检验， 绝大多数位点的基因型频率偏离Hardy-Weinberg平衡。较低的Fst值（Fst=0.021）表明两个种群的遗传分
化程度不高。两个种群间较高的遗传一致度（I=0.991）和较小的遗传距离（D=0.092）也证实了上述结果。由此
推测，该蝗虫较强的迁飞能力有可能增强种群间的基因交流，降低种群间的遗传分化。然而，在一些等位酶指标
如位点Ao-2、Fbp-1、Mdh-2的等位基因频率分布、每个位点的平均等位基因数（A=2.5和2.7）和多态位点百分率
（P=52.6%和57.9%）等，两个种群之间呈现出明显的差异。这也许与两个种群之间不同的生态环境条件和较远的
地理距离有关。 
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