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长蓝猪QTL定位资源群建立及其遗传分析 
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摘要   利用高度选育的8头瘦肉型长白猪为父本，16头中国优良地方品种蓝塘猪为母本，采用远交系杂交的F2代
设计方法，建立包括8头F1公猪、40头F1母猪和232头F2个体的猪资源群体。资源群体的遗传分析表明，所测定的
32个性状都有一定的变异，主要经济性状的变异系数都在10%以上。进一步的方差组分估计表明，主要经济性状的
加性遗传方差较大。在所测定6号染色体连锁群的22个微卫星DNA标记中，12个表现有多态性，全群平均杂合度为
0.53，多态信息含量为0.46，能较好地为QTL检测提供信息。因此，F2代有较好的分离状态，有可能利用该资源群
体检测到较多的QTL。 
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