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摘要  生物入侵是不均衡世界的一个永恒话题，尤其是当人类有意或无意地引入物种后。很多引入显然是无害
的，但另外一些则有着严重的后果，会给入侵地的生物以至于整个生物群落造成影响。本文总结了分布区扩张的
常见模式，概述了它们对遗传多样性和种群结构式样所造成的影响。描述了如何根据以一批遗传标记所得到的遗
传多样性式样来推断入侵途径，来揭示伴随扩张选择和漂变在形成种群遗传样式中的作用。本文对日益增多的群
体遗传学方法进行了总结，这些技术可以用来在不同的时间尺度上推断种群规模所发生的巨大变化（瓶颈效应及
种群扩张）。最后，我们以欧洲栎瘿蜂（膜翅目，瘿蜂科，瘿蜂族）一系列入侵的数据为例对一些方法进行了说

明。从500～10 000年的时间尺度上，多态的等位酶位点上等位基因频率的数据表明：1）遗传多样性沿入侵路

线呈不断下降的趋势，支持了冰河期避难所作为遗传多样性中心的作用；2）入侵地区的种群与该物种原产地的
种群相比，遗传上的分化更为强烈。这种种群结构在空间上的变异可能是被栎瘿蜂开发的资源尤其是栎树寄主在
斑块上出现变异的反映。 
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