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新型标记SRAP在棉花F2分离群体及遗传多样性评价中的适用性分析 
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摘要  将新型分子标记SRAP (Sequence-related Amplified Polymorphism) 应用于棉花的遗传研究，并建立了
完整的PCR反应体系，此体系稳定可靠、扩增效果好、可重复性强。采用30个SRAP引物组合对海岛棉品种“Pima 
90”和陆地棉品种“邯郸208”进行比较扩增, 29个引物组合可以获得多态性扩增，显示了较高的多态性。对上述
两个品种的F2群体进行检测，共产生149个多态性条带，平均每个组合产生5.14个，单引物组合最多的可产生13个
多态性条带。用SRAP标记对11份陆地棉材料进行遗传多样性检测， 30个引物组合中15个组合有多态性，得到22个
多态性条带，显示了较高的多态性比率。研究结果表明，SRAP标记可在棉花分子生物学领域中广泛应用。 
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