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摘要   对洱海的3种鲤鱼——洱海鲤（C. barbatus）、春鲤（C. longipectoralis）和杞麓鲤（C. carpio 
chila）线粒体DNA（mtDNA）进行了限制性片段长度多态（RFLP）分析和mtDNA控制区（D-loop）序列测定。RFLP
分析结果表明，16种酶在洱海鲤、春鲤和杞麓鲤3个种共14个个体上，仅DraⅠ在春鲤的一个个体上检出一个位点
的限制性片段长度多态，独立为单倍型Ⅱ，3个种的其余13个个体共享单倍型Ⅰ， 种间遗传距离为0% ~ 
0.0075%，此种间差异值比已报道的鱼类的种间差异甚至种内差异都低得多。D-loop区的序列测定结果表明，长为
449 bp的序列共显示有7个变异位点，均为碱基替换，变异比例为1.56%，在14个鲤鱼个体中共检出6种单倍型，种
间的遗传距离为0.082% ~ 0.171%，与已研究的其他几种异域分布的鲤鱼相比，也至少小一个数量级。mtDNA的
RFLP 及D-loop区的序列比较都揭示出洱海3种鲤鱼之间的遗传差异远小于异域分布的鲤属鱼类物种之间及其他鱼
类的同属种间的遗传差异。对洱海鲤属鱼类种间如此小的遗传差异唯一合理的解释就是：它们确是由同域分化而
形成的。 
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