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摘要  1.内蒙古农业大学生物工程学院, 呼和浩特 010018；2. 内蒙古大学生命科学学院，呼和浩特 010021; 
3.内蒙古农业大学动物与医学学院, 呼和浩特 010018； 4.内蒙古农业大学生态环境学院，呼和浩特 010018；
4.） 
摘 要： 用SMARTTM技术构建了绒山羊体侧部皮肤组织的cDNA文库，随机挑选克隆提取质粒，用M13正向测序引物
对插入片段进行测序， 得到636个cDNA序列。与GenBank数据库比对，有41个序列与绵羊角蛋白关联蛋白
（keratin associated protein，KAP6-1）cDNA高度同源。41个序列可归为6个不同的cDNA， GenBank登陆号分别
为AY310749、 AY310750、 AY310751、 AY310752、AY310753和AY310754。与绵羊KAP6-1基因组基因比较，推测这
6个序列为全长cDNA，分别为编码82、84、71、71、83和83个氨基酸的碱性蛋白质。 甘氨酸和酪氨酸的含量大于
60%。它们之间核苷酸序列的一致性大于55.4%， 读码框氨基酸序列的一致性大于79.8%。与其他物种KAP6s比较，
绒山羊的6个cDNA和绵羊的KAP6-1 cDNA的序列一致性最高，为81.9%～98.8%，不同物种KAP6-1之间氨基酸序列一
致性大于50%。 
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