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摘要  以种间杂交组合88-110［83-4-96（毛葡萄，抗霜霉病）×粉红玫瑰（欧洲葡萄，感霜霉病）］的F1代
（60个单株）及其自交或互交所得的3个F2代为试材，应用BSA、RAPD和SCAR方法研究了葡萄抗霜霉病基因的分子
标记。共筛选了280个Operon引物，其中160个引物扩增出了清晰的DNA条带，发现了RAPD标记OPO06-1500与葡萄抗
霜霉病主效基因（RPv-1）紧密连锁，经Mapmarker软件连锁分析，OPO06-1500与RPv-1的遗传距离为1.7cM。将该
DNA片段克隆并测序。据其两端序列，设计了一对长度为26bp的特异引物分别扩增供试材料，获得了与该RAPD标记
相同大小的一条带，将RAPD标记转化为SCAR标记SCO06-1500，并证实了此SCAR标记的通用性，且可用于葡萄抗病
育种中杂种对霜霉病的抗病性鉴定。  
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