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摘要  利用pBR 322衍生质粒DNA为载体，将菠菜叶绿休DNA的Sal I限制性片段插人质 
粒的Sad I位点，‘获得52个含重组质粒的菌落(AprTcs)。并对每个克隆的质粒进行限制性内 
切酶分析，通过Southern吸印与探针杂交，证明了重组质粒PSS104含有的插人DNA是菠菜叶绿体DNA 4. Ikb
的SaII片段。迄今在该片段尚未定位任何已知的叶绿体基因，用大肠杆 
菌的活体系统也未能发现这段DNA的转录产物，本文对此进行了讨论。 
      叶绿体是植物进行光合作用的细胞器，具有独立复制的遗传物质[1]。大多数高等植 
物叶绿体DNA的长度均在120--180 kb的范围内[3]。迄今，在研究得最清楚的菠菜叶 
绿体DNA上已经定位了13个编码蛋白质多肤的基因、20多个tRNA基因和1组反向 
重复的核糖体RNA基因L11]。从理论上估计，叶绿体基因组的编码容量应远远超过业已 
鉴定和证实的由叶绿体基因指令的多肤数目。有趣的是在叶绿体基因组的某些区段基因 
相当密集，如位于菠菜叶绿体DNA 13.6 kb的Sal I区段上编码ATP合酶月和s亚单 
位的两个基因，彼此的编码顺序互相跨叠[13]。可是在另外两个Sal I区段上还没有发现任 
何基因，鉴于这两个区段互相邻接，它们的长度分别为4.1 kb和0.7 kb [7,11],因此克隆其 
中的大片段对于研究叶绿体DNA上基因空白区的功能是有重要意义的。本文报告我们 
在克隆和鉴定这个片段方面的研究结果。 
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  Abstract

  

<FONT face=Verdana>Sal'I restriction fragments of the spinach chlorplast DNA were 
cloned into the<BR>SaII site of PBR322 DNA. Altogether 52 recombinant 
transferments （ApTc5) were sele一cited and each of them was careened by 
restriction analysis. It was proved by Southern blot and probe hybridization that 
the recombinant plasmid pSS104 contains the 4.1 kb Sall fragment of the spin.aooh 
chloroplast genes have been mappe4 on this fragment. Th·e transcription products 
of the cloned’fragment have not been discovered with E. cold.伽vivo 
system.</FONT>
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