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摘要  引入贝叶斯理论用以从DNA分子标记的表现型(电泳谱带)推断其基因型(DNA来源)。结果表明,根据标记座
位独立假定而确定的遗传信息不完全标记的基因型概率,与根据邻近的遗传信息完全标记的基因型和有关重组率算
得的相应贝叶斯概率,通常都有很大的差异。所以在进行数量性状基因定位和标记辅助选择等工作之前,应当计算
每一个体基因组上所有遗传信息不完全座位的有关基因型的贝叶斯概率。文中列出计算未知基因型的贝叶斯概率
的详细过程,也讨论了贝叶斯概率的若干推广应用。 
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