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摘要  选用14种限制性内切酶对分布在中国大陆部分地区的Drosophila immigrans果蝇种群的线粒体DNA)mtDNA)
限制性片段长度多态性(RFLP)进行了分析。在6个地理种群的46个单雌系中仅检测到11种限制性类型。表征种群内
均一程度的值平均为0.833。衡量种群间等同程度的J值平均为0.797。在整个种群中只有16 8%(Gst)的变异是由
种群间变异所引起的。说明分布在中国大陆部分地区的D.immigrans果蝇的遗传组成均一程度高，遗传多态程度
低，遗传变异贫乏。由UPG法分析6个种群的净遗传距离，显示了分布在秦岭华阳种群(HY)的特殊性。推测
D.immigrans果蝇扩散到云南的高海拔地区可能是较晚发生的事件。并推测中国大陆的D.immigrans种群化分布在
中国台湾，日本的种群原始。  
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