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  本刊中 包含“内参基因；

geNorm程序；基因表达；实时定量

PCR”的 相关文章 
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鳜鱼基因表达转录分析中的内参选择比较(英文）  
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摘要  目前基因表达的转录分析多采用单一或多个看家基因作为内参来校正目的基因的表达量。该实验以鳜鱼6
个不同组织和5个不同胚胎发育阶段为研究对象，应用实时荧光定量PCR技术，观察了GAPDH、β-actin和18S 
rRNA三个看家基因mRNA水平的表达情况。geNorm统计分析表明，胚胎发育阶段β-actin表达最为稳定；不同

的组织样品间，GAPDH表达最为稳定；而18S rRNA 的表达在不同的发育阶段不稳定。当利用多基因作为内参
时，使用两个最稳定表达的看家基因即可对目的基因的表达进行准确校正。该结果证实了基因表达转录分析中内
参基因选择的必要性，同时为鳜鱼等鱼类基因表达分析时内参基因的选择提供有价值的参考 
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