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摘要  利用16S rRNA RFLP、16S rRNA序列分析和16S～23S IGS PCR RFLP技术对43株花生根瘤菌和来自其他种属
的15个参比菌株进行了群体遗传多样性和系统分析.16S rRNA PCR RFLP分析结果表明,所有供试花生根瘤菌均属于
慢生根瘤菌属,在系统发育上与B.japonicum的亲缘关系最近,具有相同的16S rRNA RFLP基因型,而与B.elkanii相
对较远.16S rRNA序列分析结果表明,供试花生根瘤菌在系统发育上更接近于B.liaoningense,序列间差异小于1?,
而B.liaoningense在系统发育上与B.japonicum相距很近,其序列间差异小于1?.16S～23S rRNA IGS RFLP分析结果
表明,尽管花生根瘤菌与B.japonicum和B.elkanii的亲缘关系很近,但在71?的相似性水平上供试花生根瘤菌仍各自
聚为一群,并可进一步分为A、B、C和D 4个亚群,该分群还明显反映了地理因素对群体遗传多样性和系统发育的影
响.  
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