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   中新网4月16日电 据新华网报道，军事医学科学院微生物流行病研究所与中国科学院北京基因组研究所通力合

作，于4月15日晚11时成功地完成了对冠状病毒的全基因组序列测定。 

  

   据了解，3月21日，军事医学科学院微生物流行病研究所专家从非典型性肺炎组织标本中成功地分离出了冠状

病毒，并建立了动物模型。在此基础上，专家们通过对来自不同地区的非典型性肺炎患者的肝、肺、咽拭子和淋巴

结标本中冠状病毒的全基因组序列测定，结果显示，这一病毒的长度约为3万个碱基对(基因长度基本单位)，与加

拿大、美国报告的序列基本一致，属于一种新的冠状病毒。 

  

   有关专家介绍，冠状病毒全基因组序列测定的成功，为追踪冠状病毒的来源，研制非典型性肺炎的诊断制剂、

疫苗和治疗药物奠定了坚实的基础。(胥金章)  

  

  (中新网 2003年04月16日 14:14)  
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