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利用COI基因序列分析长江与澜沧江水系日本沼虾群体的遗传结构(英文)  
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摘要  测定了我国长江水系和澜沧江水系的日本沼虾9个群体，共79个个体的线粒体COI基因序列片段（约450 
bp），结果发现有89个变异位点，共计有46个单倍型。其中云南昆明（KM）群体具有较丰富的遗传多样性

（h=1.000，π=0.028），而重庆（CQ）群体的遗传多样性最小（h=0.700，π=0.008）。AMOVA分析表

明，群体间的遗传变异占总遗传变异的9.66%，而90.34%的遗传变异源于群体内。采用邻接法（NJ）构建的

分子系统树显示，46个单倍型明显地聚为长江中下游和长江上游与澜沧江两个族群。其结果可以为合理开发和利
用日本沼虾自然野生资源，以及建立和保护日本沼虾种质资源库及基因库提供必要的参考。 
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