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摘要  DNA是生物遗传的物质基础。生物的遗传信息包含在DNA分子的核普酸排列顺序之中。要深入了解各种遗传
规律及其相互关系，就应了解DNA的核昔酸排列顺序。因此，作DNA序列分析是必要的。根据Maxam和Gilbert的化
学分析法，我们分析了土拨鼠乙型肝炎病毒(Woodchuck hepatitis virus，简称 WHV) DNA序列。本文介绍具体的
分析方法 
关键词    

分类号 

  Abstract
  

Key words   

DOI:   

 

 通讯作者     


