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遗传发育所在同源重组保障机制研究中取得新进展

  文章来源：遗传与发育生物学研究所 发布时间：2014-06-18 【字号： 小  中  大 】 

  减数分裂过程中，同源染色体重组是一复杂而又关键的生物学过程，由于基因组中存在着很多不同类型的重复

序列，如何保障重组仅发生在等位的同源序列之间，而避免发生在非等位的同源序列之间，对于这种同源重组的保

真机制目前还缺少直接证据与合理解释。 

  中国科学院遗传与发育生物学研究所程祝宽课题组利用图位克隆方法，在水稻中鉴定了9-1-1复合体重要成员

Hus1的同源蛋白OsHUS1。9-1-1复合体在哺乳动物中广泛参与了DNA的损伤修复，由于相关突变体均会导致胚胎致

死，很难研究这些蛋白参与减数分裂的生物学功能。有趣的是，水稻Oshus1突变体营养生长正常，并且在减数分裂

粗线期同源染色体配对及联会复合体形成基本正常，但在终变期至中期I非同源染色体间相互粘连，形成多价体；后

期I多价体分开，形成大量染色体桥及染色体碎片，最终导致不育配子的产生。双突变体分析表明这种多价体形成是

依赖于DSB的，而不依赖于同源重组所必须的ZMM家族成员。并且在Oshus1突变体中，参与同源染色体配对、联会复

合体组装以及同源染色体重组相关蛋白的染色体定位均比较正常。因此，OsHUS1参与了减数分裂过程中非同源重组

的调控与抑制作用，并且这种作用很可能是以9-1-1复合体形式共同参与的。 

  该研究为探索同源重组的保障机制提供了先例，结果于6月5日在PLoS Genetics杂志上在线发表（DOI: 

10.1371/journal.pgen.1004405）。相关研究得到科技部和国家自然科学基金委项目的资助。 
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