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摘要  免疫现象的第一步是免疫活性细胞对抗原的识别。脊椎动物和人体有两类免疫活性细胞与抗原发生特异性
结合反应：B淋巴细胞表面的抗原受体与可溶性抗原反应，T淋巴细胞表面的抗原受体与细胞表面抗原反应。这些
受体分子的基本结构单位是类似的异型二聚体（heterodimer) ; B细胞抗原受体（B cell rece ptor, BCR）由轻
链（L）和重链(H)构成，T细胞抗原受体（T cell receptor, TCR）由，链和0链构成。抗原分子多种多样。一个
抗原分子还往往会有一个以上的表位（e pi tope）或称抗原决定基（antigenic determinant) 均应有与它互补
的对位（paratope）即抗原受体可与它发生特异性结合反应。一个脊推动物或人体的B细胞和T细胞必需而且事实
上具备极为丰富的抗原受体贮备库。在抗原刺激下，带有特异性抗原受体的B细胞或T细胞发生克隆扩增（clonal 
multiplication),每个克险只具有一种抗原结合特异性。这里有两个矛盾。一个是淋巴细胞基因组内基因有限，
与为如此众多受体蛋白质分子编码需要大量遗传信息之间的矛盾；另一个是淋巴细胞基因组的全能性与一个成熟
淋巴细胞只表现一种抗原受体特异性之间的矛盾。探究这些矛盾的奥秘是近三十年来免疫遗传学中一个吸引人而
又使人烦恼的课题。 
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