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摘要  对麂属(Muntiacus)中的3种动物:赤麂(M.muntjak)(2n=6♀,7♂)、小麂(M. 
reevesi)(2n=46)、黑麂(M.crinifrons)(2n=8♀,9♂)线粒体DNA 12S rRNA和细胞色素b基因784bp左右的片段和核
基因-多药耐药基因(multidrug resistance,MDR1)的728bp左右的片段进行了序列分析,并根据序列信息建立了分
子系统树,同时探讨了这3种动物的起源、分类地位及进化关系。 
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