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miRNA-9基因家族进化分析及其靶基因预测 
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(南昌大学生命科学与食品工程学院, 南昌 330031) 

 

摘要  microRNAs(miRNA)是真核生物中一类长度约为21~25个核苷酸的非编码小分子RNA， 在转录后水平调控基因的表达。该文在miRBase中搜索后生动物

的mir-9基因序列。47个物种中共搜索到120条mir-9基因序列， 说明mir-9基因家族广泛存在于不同物种中。基因定位显示86%的mir-9基因存在于基因间隔区

(IGR)， 多序列比对发现miR-9基因家族成熟序列的第2位到第8位碱基以及第14位到第18位碱基为保守碱基。进化分析表明mir-9b和mir-9c可能是此基因家族最早

出现的基因形式， 即祖先基因。这些祖先基因经过串联重复、大片段重复、个别碱基的缺失及突变等方式形成了脊椎动物中miR-9-1至miR-9-7数个基因。分别采

用四个miRNA靶基因预测软件对mmu-miR-9的靶基因进行预测， 发现miR-9与神经系统发育、心肌系统疾病和跨膜运输系统等密切相关。该研究为今后进一步研

究miRNA调控的神经系统发生和神经细胞生长与分化的机制奠定了基础。 
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