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小麦淀粉粒束缚淀粉合成酶基因多态性的分子鉴定 
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摘要  运用6%的SDS-PAGE对14个小麦品种成熟籽粒Wx蛋白的多态性进行了鉴定。结果表明，14个小麦品种根据其
Wx蛋白的缺失情况可分为6种组合类型。另外，根据Wx-A1、Wx-B1和Wx-D1这3个位点基因序列和变异情况分别设计
了PCR引物，结果表明：Wx-A1位点突变材料扩增产物为327 bp，正常材料中扩增不到该特异带； 在Wx-B1位点扩
增出187 bp目标带，突变材料没有该扩增产物；在Wx-D1位点扩增出约700 bp目标带，突变材料没有该特异带。与
前人的研究结果相比，Wx-B1引物在3个位点的扩增产物长度更短，差异更大，在2%琼脂糖胶上即可清楚分开，缩
短了鉴定时间，提高了效率，为大规模筛选优质面条小麦品种提供了可能。 
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