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题目： 史氏鲟免疫球蛋白重链可变区序列及多样性 

作者： 刘红柏 王 荻 

中国水产科学研究院黑龙江水产研究所

摘要： 为了研究史氏鲟免疫球蛋白重链可变区基因的组织结构和多样性，采用RT-PCR技术从史氏鲟

（Acipenser schrenckii）脾脏总RNA中获得了免疫球蛋白重链可变区cDNA克隆，随机挑取31个阳性克

隆进行测序。结果表明：所有序列相同率高于75％，前导肽相同率高于90％，应属于同1个VH家族。

其变异主要存在于互补性决定区，特别是CDR3区。在D片断序列中发现大量保守的基因序列

（motif）。并发现多个VH基因片断可以共用一个J片断的现象。在基因组DNA重排过程中，VH片断

可以与任意的D和J片断结合。此外，史氏鲟免疫球蛋白重链可变区的VH，D和J片断的随机重排外，

外切核酸酶作用，以及在重排位点大量N，P片断的插入现象，都大大增加了鲟鱼免疫球蛋白的多样

性[动物学报52(3): 557–563, 2006]。  
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通讯作者：刘红柏 (E-mail:liulhb@hotmail.com).
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