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研究方向 

目前研究重点为：1)肿瘤干细胞在癌症转移中的作用；2)肿瘤转移功能基因和分子标记物的研究；3)肿瘤转移基因的表观调控；4)乳腺癌

移的分子调控网络。 

主要成果 

在博士研究生期间，设计和建立了一套利用多重PCR技术的用于癌症全基因组分析的基因表达芯片，并编写了可同时扩增数千条序列的多

重PCR引物的算法软件；在博士后研究期间，设计了一个可用表达芯片数据分析基因组拷贝数变化的算法。并利用此算法，发现了一个

多种癌症中具有促进肿瘤细胞转移和促进抗化疗的新基因MTDH。以此基因为抑制靶点能同时阻止癌细胞的转移和提高它们对化疗的敏感

性。此研究作为Cancer Cell的封面文章发表，受到众多新闻媒体和科研界的关注。 

学习经历 

1996-2000 清华大学生物科学与技术系，生物学士 

2000-2002 美国罗格斯大学生物系，生物硕士 

2000-2005 美国罗格斯大学-UMDNJ联合培养，分子遗传学博士 

工作简历 

2005 美国普林斯顿大学分子生物系博士后(Postdoctoral Research Associate) 

2009 普林斯顿大学分子生物系副研究学者(Associate Research Scholar) 

2009 中国科学院上海生命科学院/上海交通大学医学院健康科学研究所组长 

荣誊(证书,称号,会员) 

2003 美国新泽西州医药与牙医大学研究成就奖 

2005 美国新泽西州癌症研究Gallo奖 

2006 美国新泽西州癌症研究委员会制博士后奖 

2009 美国Susan G. Korman协会博士后奖 

2010 中国科学院百人计划 

2010 上海市浦江人才计划 
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