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水稻糙米粗蛋白近红外光谱定量分析模型的优化研究  
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摘要  筛选有代表性的191份糙米样品为试材，其中42份来自国家稻种资源库、149份来自水旱稻杂交产生的

DH系，蛋白质含量变幅5.90％～14.50％，采用偏最小二乘法(PLS)建立模型，并构造模型的评价参数——目

标函数[R/(1+RMSECV)], 同时借助校正集和验证集两个载荷向量得分二维空间投影图，对近红外定量模型进行

评价和优化。结果表明: 在5 000～9 000 cm-1范围内，预处理方法为一阶导数，校正模型和外部检验的目标函

数值分别为0.701和0.687;两载荷向量得分直观分布图显示样品的聚类结果与目标函数筛选结果一致，也进一步
验证了目标函数是模型评价和优化的有效指标。  
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