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  本刊中 包含“核磁共振

（NMR）；蛋白质结构；动力学”的 
相关文章 
本文作者相关文章 
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蛋白质溶液结构及动力学的核磁共振研究  
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摘要  高场液相核磁共振技术作为解析高分辨率蛋白质结构的两大主要手段之一，在近二十几年的时间里得到了

迅猛的发展. 一方面，随着谱仪硬件技术、核磁脉冲技术和蛋白质标记技术的不断发展，液相核磁共振技术所能

够研究的蛋白质不断突破分子量的限制，可以达到几万，甚至几十万. 另一方面，液相核磁共振技术成功地应用
于蛋白质分子动力学的研究中，是目前唯一能够对蛋白质多个位点同时进行动力学研究的实验方法，并且仍在不

断地创新、发展和完善中. 本文从蛋白质溶液结构的解析和动力学的研究两个主要方面对液相核磁共振研究的基

本方法进行简要的介绍，并结合实例介绍一些最新的研究进展.  
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