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摘要  采用Vis-NIR技术对水稻穗颈瘟染病程度分级方法进行了研究。分别基于原始光谱，变量标准化(SNV)预
处理后和多元散射校正(MSC)预处理后的光谱，应用无信息变量消除法(UVE)结合连续投影算法(SPA)对Vis-
NIR光谱区进行有效波长的选择。选择后的波长作为输入变量建立最小二乘-支持向量机(LS-SVM)模型。结果表

明SNV-UVE-SPA建立的LS-SVM模型预测效果最好。通过SNV-UVE-SPA从全波段600个波长中选择了6个最能

够反应光谱信息的波长(459, 546, 569, 590, 775和981 nm)。SNV-UVE-SPA-LS-SVM组合模型对预测集

样本预测得到的确定系数(R2
p)，预测集的预测标准差(RMSEP)和剩余预测偏差(RPD)分别达到了0.979，

0.507和6.580。结果表明，采用Vis-NIR光谱技术对水稻穗颈瘟染病程度进行分级是可行的。通过UVE-SPA得
到的有效波长能够很好地代替全波长。  
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